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Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\Branco 1.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:18:43 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:38:09 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Branco 1

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\PCIN 1 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:22:42 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:38:40 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 1

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.917 108819253 0.000

Totais

108819253 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\PCIN 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:26:33 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:38:52 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 2

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.922 108284511 0.000

Totais

108284511 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\PCIN 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:30:33 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:39:05 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 3

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.917 108409568 0.000

Totais

108409568 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\Branco 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:34:37 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:39:28 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Branco 2
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\PCIN 4 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:38:39 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:48:03 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 4

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.915 108135303 0.000

Totais

108135303 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\PCIN 5 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:42:33 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:49:49 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 5
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.920 108814334 0.000

Totais

108814334 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\PCIN 6 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:46:34 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:50:34 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 6
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.918 108172563 0.000

Totais

108172563 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\PCIN\Branco 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:50:36 AM 

Impressão: 1/14/2020 10:53:57 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Branco 3

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LDUV\LDUV 1.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 10:57:38 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:19:35 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 1
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LDUV\LDUV 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:01:36 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:19:47 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.922 37069826 0.000

Totais

37069826 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LDUV\LDUV 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:05:30 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:19:59 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 3
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.920 72054248 0.000

Totais

72054248 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
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Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LDUV\LDUV 4 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:09:31 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:20:09 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 4

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.928 112027461 0.000

Totais

112027461 0.000

Representação 
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Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LDUV\LDUV 5 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:13:30 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:20:23 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 5

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.927 143878165 0.000

Totais

143878165 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LIIN\LIIN 1.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:19:08 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:31:42 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 1
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DAD: Signal A, 
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nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração
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200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 
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Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LIIN\LIIN 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:23:03 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:31:53 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 2

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.920 55801851 0.000

Totais

55801851 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LIIN\LIIN 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:27:01 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:32:07 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 3

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.922 110389094 0.000

Totais

110389094 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LIIN\LIIN 4 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:31:01 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:37:27 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 4

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.932 164362850 0.000

Totais

164362850 0.000

Representação 
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Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Qualificação.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\LIIN\LIIN 5 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/14/2020 11:35:06 AM 

Impressão: 1/14/2020 11:41:25 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 5

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.937 217807828 0.000

Totais

217807828 0.000

Representação 
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Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Grad AB.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Grad AB 001.dat 

Usuário: Labsanphar 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Grad AB

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Altura Concentração

1 20 % 3.250 11072215 0.000

2 40 % 6.530 22470521 0.000

3 60 % 9.727 33509834 0.000

4 80 % 12.128 44517524 0.000

6 100 % 16.445 55938472 0.000

Totais

167508566 0.000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Grad CD.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Qualificação 2020\Grad CD 001.dat 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Grad CD

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Altura Concentração

1 20 % 3.898 11100517 0.000

2 40 % 6.320 22466541 0.000

3 60 % 10.023 33463500 0.000

4 80 % 12.532 44621985 0.000

5 100 % 14.755 56317477 0.000

Totais

167970020 0.000
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